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TEMATICA PENTRU PROBA PRACTICĂ 
 
1. Generalități privind analiza datelor de secvențiere NGS 
1.1. Tipuri de fișiere utilizate în analiza datelor genomice 
1.2. Unelte software utilizate în analiza datelor genomice 
1.3. Framework-uri utilizate în analiza datelor genomice 
 
2. Workflow-uri specifice pentru analize de date genomice de secvențiere NGS 
2.1. Analizele de tip „variant calling” pentru identificarea mutațiilor genetice  
2.2. Analizele de tip „differential gene expression” pentru datele de tip RNA-seq 
2.3. Analizele de tip „peak calling” pentru date de secvențiere ChIP-seq, ATAC-seq etc. 
2.4. Asamblarea genomului: „de-novo”, sau bazată pe similaritatea cu specii înrudite 
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